28A

    1 CATCCAAGCC ATTTAGGTGA TACTATAGAA TACTCAAGCT TATAATAAGG

   51 GAGATTCTGA GACCATCAAT GTCTACAGTG GAAGCTGTGC TTGGAATAAT






   126  Forward  Primer   148

  101 TCTACAATAA GAGTACAAGA AATCTACAGA CAGTACATCA GCTGTGAGTT

  151 AACTATTCAC TTCTCATATG TTTATTTGTA AGGGTTTAAA AAATTTTAAA

  201 AGTGAGTTTT TTCAGGGATG GAGGTTGAGG TTTATGTAGT CAGATGAAAG

  251 AGCAAAAATA CTTCAGGTTA TCAAGTGCAC ATCTAAGTCA CCAGGAAAGT

  301 ATACTGTCTT CTCTCAGTAA CTAAGCCTGG AGATTGACAG GCTACTCCCA

  351 TAATTTATAC TTCAAGTGAA TTAGCAGATG TTTGTCTTAG TAATGCCAGA

  401 ATTTTTGGGT TCTAGCCANA CTAACAACTT GTTGGCAAAT ATTCTTGTTT

  451 ACCCTGATAT ATGTTTAAAG TTCATGGAAA AAAATACAAA CATAGCACTA

  501 TTATTGTTTC AGATCAGCAA GACATTTGTC TTCACAATGA ACTTACACAA

  551 TTCTTTAAAC AAAAATCAAG CGGAACCCTT CAGAGCCTTT GTTGATCCTT





   

   631  Reverse Primer 

  601 CTTGACTAAG CATGTTCTGT ATATGTTCTA GCTCATATGC TGACATAGAC

653

  651 AGGTTTGAAA TACTAGCATT GCAATAGTAA CTTTCTCCAC AGAAGAATGT

  701 GGAACAGTCC CAAAAGTACA AAGAAAACCA TTCAGCTTTT AGCATTCCCT

  751 AGCCAATTAG CATAATGCTA ACTGTGAAAG CCAAATGCAA AAGAGAAGCC

  801 TATAAGAACT AAAACTCATA TCTGCAAGTG ACACTAAGCA AAAAAAAGAA

  851 CAGAACAATG AAGAATGGGT TGTCATGTTG TTTTTTAAGT AGTAGAGTGG

  901 GATAAAAGAG CTCATAATGC ACATGAAAAT ATTTGTTGTA TATTTAGCCC

  951 AATTAATAAG TAATATTACT TTCAAAAAAA GTTTTCACCT TTTTAGGGGT

 1001 TCTTCAANTT GCTTTTTTTT TTCTAAAAAT AAACTACGCA CAATTAATAC

 1051 CGGTTAACAA TCCCTTTTCA ATGTTAAGAA TAAGGCCCAT TAGCAATTTC

 1101 ACAAAGGTTC AAGGACTG

