  4B12
       1  CATCCAAGCT ATTTAGGTGA CACTATAGAA TACTCAAGCT TTTCTGCTTG 




    63 Forward primer 80

      51  AAAATCCTGC AAAGTGGGGG TGAAGTATGA AAATGTGGAA GTTCTCAGGC 

     101  TGTACGGCAT CCCAAGAGCT GGGTAAGGAG CTCTCATGGG CTCTGCTCTC 





     173 174 176      


 197

     151  CACGATGCTC CCGGCCCCAG YRCGCWCAGC AGCACCCCAC AGAGCCYGGG 






  221 225

     201  TGATGCTGCA GGTGAGACAG YCCAYGAAGG GGCTTTAACC CTCTGCCTGA 

     251  AGTGCATCTC TTGTCCAGAC TCAGCTCTGG CTCCCAGAGG CTTTGCTGTT 





   316



   343

     301  TGTTTTCCTA CTGGGRATGT GGGGCCGATG CATGCAGTGT CAMCACCCAT 




   361           374 



   400
     351  CAGCAGCTGC YCAGAGCCGC AGCYCTGAGC ATCCTAAAGT GCTTTGTGCR









   443

     401  CCATCTGAAT ATGGTGTTGC TGTGAGGTTC CCAATCTGAT CCWTGCACTG 

 454  459            472  477


     485

     451  CAGYGAGCYG TGGTCTCTCT TYACAGYCAC GGAGGTACCT ACAAKGAGGC 



  505





    539 Reverse 

     501  AGAAKTTCCG TTTTTAAATG GATGAGGGAT GTTTCAAGGG ATGATGAAAT 


    primer 556

     551  GGAGACAGTG TGTTCAGCCC GGGCCTCCCC AGAGGCTTAC ATTTGCACCC 

     601  TTTCTTTCTC AACCCGGATT TTTCTTTGGN GAGGATGTCA TCTGTTGCAA 

     651  GGTGCTGGGG CCGGTCCCCA ATGGGACATT TTGTTGGAAC CTAAGGGGGG 

     701  GACACCCAAT TTCAACGGGT TTGGCCCCCG GCCCCAATGG GTTTTGTGGG 

     751  AGGAGTTTTT TATACCCCCG GGGCACACAT TGGGGGAACA GGGGGGTGGC 

     801  CCCAAATTTT CCCATTCCAA GGGGGCCCCA CCTTTGTGCG AAACCCCCCC 

     851  CCACATTTTG GGGCCCCCAT TTTGTTGGGG GAAAAAAAA
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